
環境シグナル

通常の環境応答

環境ストレス耐性獲得
収量の維持

１．ゲノミクス手法を用いた植物の環境ストレス応答機構の解明

植物環境ゲノム科学研究室（連携大学院：農業・食品産業技術総合研究機構）

ゲノム・クロマチン
制御機構の理解と活用
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２．エピゲノム制御を介した植物ゲノムの構造と機能の改変

植物環境ゲノム科学研究室（連携大学院：農業・食品産業技術総合研究機構）
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ストレス応答性遺伝子

ヒストン修飾酵素がストレス応答性遺伝子
上流域のエピゲノム状態維持に関与

エピゲノム制御により作物の環境ストレス耐性の増強を目指す
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environmental signals

normal responses

enhanced stress tolerance
yield maintenance 

1. Analysis of Plant Environmental Stress Responses by Genomics Approach

Laboratory of Plant Environmental Genomics
(Cooperative Graduate School Program:  National Agriculture and Food Research Organization)
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MYC2 JA-responsive genes

JAZ NINJA
TPL HDA6



CG

CHH

D
N

A
 m

e
th

yl
a
ti
o
n

 r
a
te

wild-type

hda705

wild-type

hda705

stress responsive gene

1 kb

a histone deacetylase in rice is required for maintenance of the 
epigenomic state in upstream regions of stress responsive genes

enhancement of stress tolerance in crops by epigenomic modification

Laboratory of Plant Environmental Genomics
(Cooperative Graduate School Program:  National Agriculture and Food Research Organization)

2. Functional and Epigenomic Engineering of the Plant Genome

hda705 : a rice mutant of histone deacetylase
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